[bookmark: _GoBack]Table S1. The pairwise genetic distances between samples used in bacterial community analysis
	
	O1
	O2
	O3
	O4
	O5
	O6
	O7
	O8
	O9
	O10
	G1
	G2
	G3
	G4
	G5
	G6
	G7
	G8
	G9
	G10

	O1
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O2
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O3
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O4
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O5
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O6
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O7
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O8
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O9
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	O10
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	G1
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	G2
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	G3
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	
	

	G4
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	
	

	G5
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	
	

	G6
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	
	

	G7
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	
	

	G8
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	
	

	G9
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	
	

	G10
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	

	Control sample
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.000
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037
	0.037


Control sample is E. obliqua of which sequence (KJ704358) obtained from Genbank.
