Individual Ka, Ks and Ka/Ks values for 3L-XR, X-XL and autosomal genes. 

3L-XR loci

	
	D. pseudoobscura/D. affinis
	D. melanogaster/D. yakuba

	n=69
	Ka
	Ks
	Ka/Ks
	Ka
	Ks
	Ka/Ks

	CG10415
	0.001
	0.200
	0.007
	0.011
	0.319
	0.036

	CG10575
	0.034
	0.243
	0.141
	0.038
	0.306
	0.124

	CG10809
	0.007
	0.140
	0.053
	0.004
	0.197
	0.020

	CG11010
	0.011
	0.218
	0.049
	0.003
	0.270
	0.013

	CG11274
	0.007
	0.261
	0.026
	0.006
	0.238
	0.024

	CG11349
	0.039
	0.271
	0.145
	0.046
	0.386
	0.119

	CG11350
	0.048
	0.350
	0.137
	0.017
	0.118
	0.141

	CG11495
	0.024
	0.209
	0.115
	0.024
	0.257
	0.094

	CG12034
	0.027
	0.280
	0.095
	0.019
	0.338
	0.055

	CG12182
	0.078
	0.287
	0.273
	0.075
	0.331
	0.226

	CG12362
	0.061
	0.225
	0.270
	0.018
	0.323
	0.057

	CG1291
	0.014
	0.209
	0.069
	0.008
	0.327
	0.024

	CG13287
	0.004
	0.169
	0.022
	0.014
	0.392
	0.036

	CG13810
	0.048
	0.261
	0.186
	0.014
	0.231
	0.059

	CG13924
	0.041
	0.265
	0.153
	0.030
	0.279
	0.108

	CG14110
	0.050
	0.256
	0.196
	0.062
	0.345
	0.181

	CG14160
	0.015
	0.228
	0.066
	0.023
	0.431
	0.054

	CG14165
	0.011
	0.291
	0.037
	0.016
	0.300
	0.055

	CG14834
	0.046
	0.271
	0.170
	0.062
	0.326
	0.189

	CG15812
	0.049
	0.323
	0.151
	0.042
	0.489
	0.085

	CG17152
	0.034
	0.292
	0.118
	0.046
	0.357
	0.129

	CG17173
	0.005
	0.286
	0.018
	0.062
	0.335
	0.187

	CG18676
	0.001
	0.180
	0.007
	0.002
	0.265
	0.009

	CG18808
	0.118
	0.322
	0.367
	0.044
	0.373
	0.118

	CG1934
	0.048
	0.322
	0.149
	0.126
	0.606
	0.208

	CG2107
	0.049
	0.385
	0.128
	0.011
	0.351
	0.031

	CG32026
	0.047
	0.303
	0.154
	0.018
	0.423
	0.042

	CG32053
	0.039
	0.163
	0.242
	0.042
	0.301
	0.139

	CG32100
	0.033
	0.268
	0.125
	0.019
	0.296
	0.065

	CG32121
	0.018
	0.237
	0.075
	0.018
	0.326
	0.055

	CG32236
	0.122
	0.336
	0.364
	0.043
	0.384
	0.113

	CG32238
	0.003
	0.136
	0.019
	0.003
	0.447
	0.006

	CG32242
	0.037
	0.109
	0.336
	0.035
	0.086
	0.410

	CG32281
	0.028
	0.309
	0.090
	0.039
	0.362
	0.108

	CG32353
	0.018
	0.257
	0.070
	0.018
	0.276
	0.065

	CG32395
	0.140
	0.473
	0.295
	0.109
	0.509
	0.215

	CG32414
	0.004
	0.310
	0.012
	0.007
	0.382
	0.017

	CG32415
	0.025
	0.244
	0.101
	0.029
	0.399
	0.073

	CG3434
	0.033
	0.274
	0.121
	0.031
	0.283
	0.111

	CG3715
	0.015
	0.149
	0.101
	0.003
	0.244
	0.011

	CG3891
	0.018
	0.216
	0.083
	0.025
	0.278
	0.089

	CG4167
	0.018
	0.129
	0.144
	0.025
	0.125
	0.204

	CG5150
	0.032
	0.229
	0.139
	0.016
	0.358
	0.044

	CG5645
	0.014
	0.283
	0.050
	0.016
	0.405
	0.041

	CG5653
	0.050
	0.285
	0.175
	0.050
	0.357
	0.140

	CG5690
	0.031
	0.330
	0.093
	0.035
	0.424
	0.082

	CG5714
	0.041
	0.238
	0.172
	0.021
	0.231
	0.089

	CG5883
	0.157
	0.250
	0.629
	0.088
	0.484
	0.182

	CG5897
	0.154
	0.258
	0.597
	0.095
	0.308
	0.308

	CG6053
	0.001
	0.251
	0.005
	0.004
	0.258
	0.016

	CG6140
	0.017
	0.294
	0.056
	0.008
	0.390
	0.021

	CG6404
	0.021
	0.234
	0.091
	0.015
	0.311
	0.049

	CG6602
	0.034
	0.260
	0.132
	0.039
	0.364
	0.108

	CG6749
	0.035
	0.177
	0.196
	0.012
	0.379
	0.032

	CG7083
	0.003
	0.196
	0.014
	0.016
	0.338
	0.047

	CG7252
	0.108
	0.240
	0.450
	0.048
	0.282
	0.171

	CG7303
	0.062
	0.209
	0.296
	0.049
	0.330
	0.149

	CG7386
	0.030
	0.252
	0.118
	0.094
	0.401
	0.234

	CG7991
	0.011
	0.220
	0.050
	0.013
	0.217
	0.062

	CG8019
	0.005
	0.274
	0.020
	0.005
	0.317
	0.017

	CG8281
	0.019
	0.341
	0.055
	0.021
	0.298
	0.070

	CG8308
	0.010
	0.173
	0.058
	0.004
	0.271
	0.016

	CG8602
	0.027
	0.162
	0.165
	0.026
	0.292
	0.089

	CG8616
	0.008
	0.311
	0.026
	0.007
	0.417
	0.016

	CG9004
	0.046
	0.317
	0.144
	0.020
	0.290
	0.069

	CG9965
	0.040
	0.354
	0.113
	0.012
	0.285
	0.041

	Est5B
	0.044
	0.316
	0.140
	0.091
	0.285
	0.320

	hsp83
	0.001
	0.198
	0.006
	0.007
	0.153
	0.043

	sod
	0.012
	0.166
	0.075
	0.014
	0.229
	0.063

	Average
	0.036
	0.253
	0.142
	0.031
	0.323
	0.095


X-XL loci

	
	D. pseudoobscura/D. affinis
	D. melanogaster/D. yakuba

	n=27
	Ka
	Ks
	Ka/Ks
	Ka
	Ks
	Ka/Ks

	CG2116
	0.056
	0.418
	0.133
	0.048
	0.296
	0.162

	CG3032
	0.037
	0.339
	0.109
	0.022
	0.259
	0.085

	CG3319
	0.000
	0.227
	0.000
	0.009
	0.396
	0.023

	CG3342
	0.082
	0.378
	0.218
	0.104
	0.326
	0.319

	CG3546
	0.117
	0.379
	0.308
	0.088
	0.392
	0.224

	CG3599
	0.021
	0.218
	0.098
	0.063
	0.413
	0.154

	CG7952
	0.015
	0.292
	0.053
	0.014
	0.249
	0.055

	CG10932
	0.010
	0.211
	0.048
	0.005
	0.339
	0.015

	CG11122
	0.092
	0.391
	0.236
	0.024
	0.282
	0.086

	CG11436
	0.006
	0.216
	0.025
	0.011
	0.340
	0.032

	CG15324
	0.061
	0.198
	0.307
	0.112
	0.586
	0.192

	CG15465
	0.023
	0.198
	0.117
	0.024
	0.363
	0.067

	CG15776
	0.030
	0.293
	0.104
	0.021
	0.392
	0.053

	CG17758
	0.004
	0.231
	0.018
	0.000
	0.265
	0.000

	CG18262
	0.026
	0.189
	0.137
	0.067
	0.343
	0.196

	AnnX
	0.002
	0.262
	0.008
	0.011
	0.111
	0.098

	Cyp1
	0.003
	0.069
	0.040
	0.003
	0.121
	0.023

	gapdh2
	0.003
	0.170
	0.020
	0.000
	0.107
	0.000

	scute
	0.021
	0.257
	0.083
	0.019
	0.216
	0.086

	sesB
	0.009
	0.075
	0.116
	0.002
	0.020
	0.080

	sisA
	0.083
	0.292
	0.284
	0.019
	0.319
	0.060

	swallow
	0.074
	0.392
	0.189
	0.124
	0.346
	0.357

	CG6978
	0.052
	0.225
	0.232
	0.041
	0.481
	0.085

	CG15784
	0.075
	0.372
	0.203
	0.130
	0.326
	0.397

	CG3184
	0.073
	0.300
	0.244
	0.057
	0.302
	0.188

	CG2260
	0.010
	0.274
	0.035
	0.012
	0.221
	0.056

	CG2263
	0.006
	0.242
	0.026
	0.004
	0.224
	0.020

	Average
	0.037
	0.263
	0.140
	0.038
	0.298
	0.129


Autosomal loci

	
	D. pseudoobscura/D. affinis
	D. melanogaster/D. yakuba

	n=39
	Ka
	Ks
	Ka/Ks
	Ka
	Ks
	Ka/Ks

	Ade3
	0.006
	0.257
	0.023
	0.021
	0.311
	0.067

	Adh
	0.021
	0.194
	0.110
	0.012
	0.153
	0.081

	Adhr
	0.028
	0.352
	0.081
	0.012
	0.368
	0.031

	Alk
	0.005
	0.328
	0.014
	0.004
	0.358
	0.010

	Amd
	0.014
	0.234
	0.062
	0.013
	0.321
	0.041

	Asx
	0.033
	0.198
	0.167
	0.016
	0.178
	0.089

	Bcd
	0.009
	0.237
	0.039
	0.019
	0.249
	0.075

	Bruce
	0.014
	0.350
	0.040
	0.019
	0.398
	0.049

	CG11136
	0.007
	0.284
	0.025
	0.006
	0.271
	0.022

	Cnk
	0.009
	0.225
	0.038
	0.001
	0.373
	0.004

	Cos
	0.015
	0.326
	0.046
	0.022
	0.350
	0.063

	Ddc
	0.009
	0.311
	0.029
	0.008
	0.273
	0.028

	Dpp
	0.023
	0.128
	0.181
	0.027
	0.063
	0.438

	Eno
	0.010
	0.125
	0.084
	0.010
	0.138
	0.071

	Exu1
	0.081
	0.280
	0.288
	0.056
	0.262
	0.213

	ftz
	0.041
	0.216
	0.192
	0.029
	0.190
	0.155

	gld
	0.005
	0.192
	0.023
	0.025
	0.259
	0.096

	gpdh
	0.000
	0.139
	0.000
	0.000
	0.122
	0.000

	grau
	0.012
	0.305
	0.038
	0.021
	0.370
	0.056

	hb
	0.011
	0.242
	0.044
	0.006
	0.196
	0.031

	hyd
	0.009
	0.211
	0.041
	0.009
	0.238
	0.036

	Lam
	0.042
	0.262
	0.161
	0.031
	0.210
	0.149

	NinaE
	0.007
	0.243
	0.031
	0.001
	0.123
	0.010

	NompA
	0.016
	0.273
	0.058
	0.012
	0.285
	0.043

	Nop56
	0.006
	0.180
	0.034
	0.005
	0.215
	0.024

	Plc
	0.033
	0.317
	0.104
	0.034
	0.257
	0.133

	Rpl32
	0.000
	0.176
	0.000
	0.000
	0.088
	0.000

	sax
	0.003
	0.349
	0.008
	0.008
	0.260
	0.030

	smo
	0.004
	0.142
	0.029
	0.004
	0.333
	0.011

	srya
	0.073
	0.288
	0.255
	0.028
	0.334
	0.082

	stan
	0.002
	0.322
	0.005
	0.002
	0.303
	0.008

	t1
	0.060
	0.257
	0.235
	0.082
	0.367
	0.224

	toll7
	0.002
	0.211
	0.011
	0.002
	0.404
	0.006

	tud
	0.074
	0.326
	0.229
	0.038
	0.363
	0.106

	uba1
	0.014
	0.239
	0.058
	0.004
	0.277
	0.014

	updo
	0.012
	0.242
	0.051
	0.003
	0.410
	0.008

	uro
	0.014
	0.258
	0.053
	0.025
	0.308
	0.082

	vlc
	0.043
	0.253
	0.169
	0.058
	0.220
	0.266

	xdh
	0.022
	0.310
	0.072
	0.011
	0.307
	0.036

	Average
	0.020
	0.251
	0.081
	0.018
	0.269
	0.065


The Ka/Ks average is the ratio of the Ka and Ks averages. 
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