Table. Mean genetic divergence between taxa, calculated as A) absolute nucleotide differences and B) p-distance, (gaps deleted) for the aligned ITS2 (above the diagonal; N=210 bps) and ITS1 rDNA (below the diagonal; N=336 bps) sequences

	A
	M. oocysta
	M. arenaria
	M. subdolum
	M. abortivus
	M. kur5
	M. similis
	M. piriformis
	M. calidris
	M. pseudopygmaeus
	M. triangulates
	M. pygmaeus
	M. kurulensis

	M. oocysta
	-
	21
	21
	37
	39
	33
	29
	31
	28
	29
	29
	31

	M. arenaria
	45
	-
	20
	38
	35
	35
	31
	32
	32
	31
	28
	31

	M. subdolum
	39
	36
	-
	34
	35
	28
	26
	29
	25
	26
	27
	28

	M. abortivus
	74
	71
	70
	-
	24
	22
	22
	26
	21
	22
	21
	22

	M. kur5
	65
	60
	64
	54
	-
	20
	20
	22
	19
	20
	18
	20

	M. similis
	63
	59
	63
	43
	36
	-
	8
	12
	7
	8
	9
	12

	M. piriformis
	61
	56
	60
	43
	34
	14
	-
	6
	1
	0
	3
	4

	M. calidris
	62
	58
	62
	42
	37
	11
	8
	-
	5
	6
	8
	9

	M. pseudopygmaeus
	61
	59
	62
	41
	41
	15
	11
	7
	-
	1
	4
	5

	M. triangulates
	63
	61
	63
	43
	42
	15
	13
	9
	6
	-
	3
	4

	M. pygmaeus
	63
	60
	64
	43
	39
	13
	9
	5
	8
	10
	-
	3

	M. kurulensis
	63
	60
	64
	43
	39
	13
	9
	5
	8
	10
	2
	-


	B
	M. oocysta
	M. arenaria
	M. subdolum
	M. abortivus
	M. kur5
	M. similis
	M. piriformis
	M. calidris
	M. pseudopygmaeus
	M. triangulates
	M. pygmaeus
	M. kurulensis

	M. oocysta
	-
	0.10
	0.10
	0.18
	0.19
	0.16
	0.14
	0.15
	0.13
	0.14
	0.14
	0.15

	M. arenaria
	0.13
	-
	0.10
	0.18
	0.17
	0.17
	0.15
	0.15
	0.15
	0.15
	0.13
	0.15

	M. subdolum
	0.12
	0.11
	-
	0.16
	0.17
	0.13
	0.12
	0.14
	0.12
	0.12
	0.13
	0.13

	M. abortivus
	0.22
	0.21
	0.21
	-
	0.11
	0.10
	0.10
	0.12
	0.10
	0.10
	0.10
	0.10

	M. kur5
	0.19
	0.18
	0.19
	0.16
	-
	0.10
	0.10
	0.10
	0.09
	0.10
	0.09
	0.10

	M. similis
	0.19
	0.18
	0.19
	0.13
	0.11
	-
	0.04
	0.06
	0.03
	0.04
	0.04
	0.06

	M. piriformis
	0.18
	0.17
	0.18
	0.13
	0.10
	0.04
	-
	0.03
	0.00
	0.00
	0.01
	0.02

	M. calidris
	0.18
	0.17
	0.18
	0.13
	0.11
	0.03
	0.02
	-
	0.02
	0.03
	0.04
	0.04

	M. pseudopygmaeus
	0.18
	0.18
	0.18
	0.12
	0.12
	0.04
	0.03
	0.02
	-
	0.00
	0.02
	0.02

	M. triangulates
	0.19
	0.18
	0.19
	0.13
	0.13
	0.04
	0.04
	0.03
	0.02
	-
	0.01
	0.02

	M. pygmaeus
	0.19
	0.18
	0.19
	0.13
	0.12
	0.04
	0.03
	0.01
	0.02
	0.03
	-
	0.01

	M. kurulensis
	0.19
	0.18
	0.19
	0.13
	0.12
	0.04
	0.03
	0.01
	0.02
	0.03
	0.01
	-


