Cytochrome b K2P pairwise distances for the Bugio and Cape Verde forms used in this study and for other GenBank sequences of Pterodroma sp. Gaps/Missing Data were treated with the option Pairwise Deletion as implemented in MEGA version 4.0 (Kumar et al., 2004).
       Psol  Paxi  Ppha  Pnig  Pneg  Pmag  Pmac  Pmol  Plon  Ples  Pine  Pinc  Phas  Pext  Pdes1 Pcoo  Pcah  Phyp  Pdes2 Pdes3 Pmad1 Pmad3 CV10  CV3   CV4   CV22  CV8   CV14  CV17  CV18  Ma5019 Ma5021 Bg5082 

Paxi   0.064

Ppha   0.066 0.073

Pnig   0.059 0.057 0.063

Pneg   0.059 0.062 0.053 0.064

Pmag   0.077 0.072 0.086 0.074 0.090

Pmac   0.083 0.068 0.085 0.068 0.081 0.021

Pmol   0.079 0.068 0.082 0.063 0.081 0.040 0.042

Plon   0.078 0.072 0.078 0.081 0.079 0.083 0.078 0.081

Ples   0.078 0.066 0.085 0.068 0.081 0.017 0.012 0.041 0.079

Pine   0.066 0.071 0.048 0.060 0.055 0.092 0.085 0.085 0.081 0.085

Pinc   0.078 0.071 0.083 0.076 0.086 0.019 0.022 0.044 0.081 0.021 0.085

Phas   0.082 0.074 0.086 0.072 0.090 0.030 0.032 0.044 0.082 0.036 0.097 0.041

Pext   0.063 0.068 0.035 0.066 0.041 0.081 0.080 0.077 0.073 0.085 0.047 0.082 0.081

Pdes1  0.079 0.074 0.091 0.069 0.093 0.038 0.038 0.048 0.087 0.040 0.097 0.047 0.030 0.084

Pcoo   0.065 0.074 0.075 0.065 0.081 0.090 0.083 0.083 0.060 0.083 0.073 0.083 0.090 0.072 0.090

Pcah   0.082 0.080 0.086 0.072 0.088 0.044 0.044 0.052 0.094 0.046 0.094 0.048 0.034 0.081 0.034 0.098

Phyp   0.067 0.076 0.074 0.068 0.076 0.094 0.088 0.082 0.086 0.082 0.071 0.090 0.092 0.072 0.094 0.073 0.084

Pdes2  0.083 0.075 0.098 0.070 0.093 0.044 0.042 0.045 0.092 0.044 0.100 0.050 0.032 0.087 0.001 0.099 0.037 0.107

Pdes3  0.080 0.072 0.094 0.067 0.089 0.044 0.042 0.045 0.089 0.044 0.096 0.050 0.032 0.084 0.001 0.096 0.037 0.103 0.003

Pmad1  0.092 0.080 0.099 0.080 0.102 0.047 0.048 0.052 0.105 0.050 0.109 0.053 0.031 0.093 0.026 0.108 0.034 0.098 0.024 0.027

Pmad3  0.090 0.078 0.097 0.078 0.100 0.045 0.047 0.050 0.103 0.048 0.107 0.052 0.032 0.094 0.027 0.107 0.035 0.096 0.026 0.029 0.001 

CV10   0.083 0.076 0.093 0.071 0.097 0.040 0.042 0.042 0.094 0.043 0.098 0.048 0.031 0.085 0.015 0.091 0.032 0.090 0.015 0.015 0.024 0.026 

CV3    0.084 0.077 0.094 0.072 0.098 0.041 0.043 0.043 0.095 0.044 0.099 0.049 0.032 0.086 0.016 0.093 0.034 0.092 0.017 0.017 0.026 0.027 0.001 

CV4    0.082 0.074 0.091 0.069 0.096 0.038 0.041 0.041 0.093 0.042 0.097 0.047 0.030 0.084 0.016 0.090 0.034 0.089 0.017 0.017 0.026 0.027 0.001 0.002  

CV22   0.083 0.076 0.093 0.071 0.097 0.040 0.042 0.042 0.094 0.043 0.098 0.048 0.032 0.086 0.016 0.091 0.034 0.090 0.017 0.017 0.026 0.026 0.001 0.002 0.002

CV8    0.089 0.083 0.098 0.075 0.103 0.044 0.047 0.047 0.101 0.048 0.104 0.054 0.033 0.091 0.016 0.099 0.033 0.097 0.017 0.017 0.025 0.027 0.001 0.001 0.002 0.002 

CV14   0.084 0.077 0.094 0.072 0.098 0.043 0.046 0.046 0.094 0.047 0.099 0.052 0.035 0.089 0.018 0.093 0.036 0.092 0.020 0.020 0.029 0.031 0.003 0.004 0.004 0.004 0.005  

CV17   0.082 0.074 0.091 0.069 0.096 0.041 0.043 0.043 0.095 0.044 0.097 0.049 0.032 0.086 0.016 0.090 0.034 0.089 0.017 0.017 0.026 0.027 0.001 0.002 0.002 0.002 0.002 0.002

CV18   0.086 0.078 0.095 0.073 0.100 0.042 0.044 0.044 0.093 0.046 0.101 0.051 0.034 0.088 0.017 0.094 0.035 0.093 0.018 0.018 0.027 0.029 0.002 0.003 0.003 0.003 0.004 0.001 0.003

Ma5019 0.081 0.073 0.087 0.072 0.094 0.036 0.038 0.048 0.094 0.040 0.098 0.044 0.026 0.085 0.023 0.094 0.029 0.085 0.027 0.028 0.003 0.001 0.022 0.023 0.023 0.022 0.023 0.025 0.023 0.024

Ma5021 0.082 0.074 0.089 0.073 0.096 0.037 0.040 0.049 0.095 0.041 0.099 0.046 0.025 0.084 0.022 0.095 0.028 0.086 0.026 0.026 0.001 0.003 0.021 0.022 0.022 0.022 0.022 0.024 0.022 0.023 0.001

Bg5082 0.079 0.075 0.092 0.069 0.093 0.038 0.038 0.048 0.087 0.040 0.097 0.047 0.030 0.084 0.000 0.090 0.034 0.094 0.001 0.001 0.026 0.027 0.015 0.016 0.016 0.016 0.016 0.018 0.016 0.017 0.023  0.022   

Bg5057 0.088 0.085 0.100 0.075 0.103 0.046 0.046 0.052 0.095 0.047 0.103 0.055 0.035 0.092 0.002 0.097 0.037 0.098 0.003 0.003 0.029 0.030 0.016 0.016 0.018 0.018 0.018 0.020 0.018 0.019 0.027  0.025  0.002

Coding/abbreviations are as follows: Psol. Pterodroma solandri, Paxi. Pterodroma axilla, Ppha. Pterodroma phaeopygia, Pnig. Pterodroma nigripennis, Pneg. Pterodroma neglecta, Pmag. Pterodroma magentae, Pmac. Pterodroma macroptera, Pmol. Pterodroma mollis mollis, Plon. Pterodroma longirostris, Ples. Pterodroma lessonii, Pine. Pterodroma inexpectata, Pinc. Pterodroma incerta, Phas. Pterodorma hasitata, Pext. Pterodroma externa, Pcoo. Pterodroma cooki, Pcah. Pterodroma cahow, Phyp. Pterodroma hypoleuca. CV is related to Cape Verde gadfly petrel (Pterodroma feae). Ma is related to Madeira island gadfly petrel (Pterodroma madeira). Bg is related to Bugio gadfly petrel (Pterodroma deserta). The number that follows, Ma, Bg and CV is specific for each individual.
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