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Ssa#GRASP223647429Splicing factor 3B subunit 3 [Salmo salar]

0,03 -0,31 0,36 -0,04 1,12 1,34 0,52 1,09 -0,04 -0,41 -0,67 0,78 0,41 -0,05 0,20 0,35 1,01 0,00 0,10 0,79 0,21 0,26

Ssa#S30270953 breast cancer resistance protein [Oncorhynchus mykiss]

0,76 0,72 0,86 0,76 0,43 -0,51 -0,51 -0,20 0,77 0,01 0,20 -0,04 -1,50 1,84 -0,08 -0,51 0,97 0,00 0,54 0,03 0,84 0,28

Ssa#S31991798 Nck-associated protein 1 [Salmo salar]

-0,44 -0,04 0,16 -0,24 0,45 1,69 1,17 0,66 -0,25 0,15 -0,04 0,52 0,28 0,20 -0,41 -0,60 1,13 0,01 0,24 0,30 0,01 0,97

Ssa#TC103410 Mitochondrial uncoupling protein 2 [Salmo salar]

-0,12 -0,14 0,02 -0,78 0,59 0,80 1,46 0,60 -0,77 -0,33 -0,68 0,76 0,25 -0,03 -0,11 1,12 0,01 0,00 1,00 0,29 0,26

Ssa#STIR37866 Polycomb complex protein BMI-1-A [Salmo salar]

-0,35 0,65 -0,31 -0,18 1,58 1,11 1,14 -0,18 0,35 -0,21 -0,83 -0,09 -0,47 1,12 0,48 1,33 0,01 0,17 0,63 0,31 0,49

Ssa#S47728269 Ig kappa chain V-IV region B17 precursor [Salmo salar]

1,56 1,85 0,87 -0,72 -0,84 0,54 -0,63 0,84 -0,76 0,99 -0,67 -0,05 0,04 1,84 0,01 1,07 0,17 1,65 0,01

Ssa#TC89077 Laminin alpha 5 - Ident 18

0,47 0,27 1,08 -0,12 -1,20 -1,06 -0,56 -1,14 -0,10 -0,69 -0,60 -0,69 0,78 1,51 -0,55 1,41 0,00 0,89 0,04 0,16 0,79

Ssa#GRASP223648131Stress 70 protein chaperone microsome-associated 60 kDa protein precursor [Salmo salar]

0,31 0,38 0,28 0,06 -0,51 -1,17 -0,75 -0,73 0,05 -0,61 0,17 0,47 0,99 0,60 -0,74 1,05 0,00 0,39 0,14 0,07 0,86

Ssa#GRASP223648407Long-chain-fatty-acid--CoA ligase 4 [Salmo salar]

-0,18 0,19 -0,70 -0,29 0,70 0,56 1,02 0,96 -0,28 0,32 -0,22 -0,27 0,21 0,01 -0,53 1,05 0,00 0,19 0,52 0,10 0,69

Ssa#GRASP221222217Protein-L-isoaspartateD-aspartate O-methyltransferase [Salmo salar]

-0,14 -0,02 0,00 1,56 0,88 1,98 -0,01 0,53 0,65 -0,36 -0,45 0,33 1,53 0,01 0,44 0,10 0,11 0,69

Ssa#S31994270 Multiple inositol polyphosphate histidine phosphatase_ 1

0,49 1,12 0,55 0,09 -0,48 -0,59 -0,50 0,35 0,09 0,25 1,15 0,23 -0,33 -1,13 -0,51 -0,23 0,87 0,03 0,13 0,71 1,11 0,01

Ssa#GRASP209150925Calponin-3 [Salmo salar]

-0,35 -0,27 -0,50 -0,45 0,61 -0,20 -0,18 0,85 -0,47 -0,35 1,16 0,07 0,93 0,19 0,43 0,09 0,67 0,05 0,50 0,23 0,80 0,01

Ssa#TC95911 L-asparaginase

-1,06 -2,00 -0,66 -0,46 -1,84 -0,06 0,72 0,16 -0,46 0,81 1,72 -0,38 0,44 0,25 0,22 0,84 0,79 0,27 1,47 0,06 1,49 0,01

Ssa#S30293975 5-aminolevulinate synthase, erythroid-specific, mitochondrial precursor [Salmo salar]

1,70 0,82 1,42 0,82 0,22 -0,17 -0,09 0,84 -0,96 -0,03 -0,23 1,07 1,20 0,01 1,24 0,06 0,77 0,21

Ssa#EG858153 Novel protein similar to rat SV2 related protein - Ident 97

-1,08 -1,19 -0,02 0,31 0,17 -1,19 -0,01 1,29 0,00 0,05 1,13

Ssa#S35505091 Hepatocyte growth factor activator precursor [Salmo salar]

0,40 0,30 0,33 -1,35 1,22 1,13 -0,76 -0,51 -0,26 -0,84 0,01 0,99 0,85 0,00 1,18

Ssa#GRASP209155989SH3 domain-binding glutamic acid-rich-like protein 3 [Salmo salar]

1,27 1,03 0,79 1,21 1,01 -1,14 0,78 -0,43 -0,23 0,06 0,15 0,60 0,93 0,37 1,35 0,01

Ssa#GRASP223648055Nucleoporin GLE1 [Salmo salar]

-1,02 -0,41 -1,20 0,22 -0,79 -0,49 0,22 -0,40 0,00 0,20 1,20 0,81 1,31 0,04 0,94 0,61 0,14 1,71 0,01

Ssa#S18840394 Neuroligin 1 - Ident 50

0,09 0,20 -0,35 -0,35 0,00 0,71 -0,34 1,08 0,26 0,68 0,39 1,14 1,24 0,46 0,21 0,44 0,31 0,96 0,01

Ssa#S35698425 Interferon regulatory factor 9 [Salmo salar]

1,30 0,75 -0,51 1,46 0,80 0,65 -0,66 -0,45 -0,32 0,55 0,64 0,30 0,40 1,50 0,01

Ssa#GRASP221221647C14orf166 [Salmo salar]

-0,03 -0,81 0,13 -0,18 0,51 0,15 1,56 1,73 -0,18 1,03 1,37 0,75 0,63 0,23 1,64 0,81 1,21 0,03 0,96 0,05 1,05 0,03

Omy#S34309316 Ras-GEF domain-containing family member 1B-A - Ident 35

-0,29 -0,91 1,37 0,43 0,69 0,50 0,27 0,19 1,12 -0,07 0,30 0,43 1,43 0,04 0,92 0,04 1,04 0,07

Ssa#GRASP209734537Ammonium transporter Rh type B [Salmo salar]

0,76 1,06 0,08 0,17 -0,57 -0,21 -1,07 0,08 -0,29 -1,23 -0,35 -0,13 0,68 -0,15 0,38 1,06 0,04 1,08 0,05 0,44 0,25

Ssa#AM049497 complement factor H1 protein [Oncorhynchus mykiss]

0,93 0,28 0,78 -0,02 -0,18 -0,47 -0,32 -0,59 -0,02 0,36 -0,21 0,10 -0,04 -0,46 -0,37 0,01 0,88 0,01 0,43 0,14 0,71 0,03

Ssa#BG934958 Ahsg protein - Ident 28

0,73 -0,09 0,48 0,36 2,48 1,73 0,67 0,40 0,35 1,19 0,29 -0,49 -0,15 0,01 0,60 1,25 0,05 0,19 0,52 0,38 0,23

Ssa#CK885231 Probable RNA-binding protein 46 - Ident 64

0,59 -0,22 0,81 -1,14 -0,81 -1,76 0,32 1,53 0,22 0,46 0,82 1,63 0,02 0,53 0,45 0,10 0,79

Ssa#CL241Contig1 5-aminolevulinate synthase, erythroid-specific, mitochondrial precursor [Salmo salar]

0,80 -0,17 1,46 0,00 -0,55 -0,96 -0,32 -0,29 0,01 -0,89 -0,58 0,14 -0,30 -0,17 0,43 -0,25 1,05 0,04 0,86 0,11 0,60 0,20

Ssa#CL4Contig1 Hemoglobin subunit alpha-4 [Oncorhynchus mykiss]

0,75 0,32 1,06 -0,07 -1,08 -1,00 0,17 -0,39 -0,07 -0,25 -0,02 0,40 0,08 0,51 0,51 -0,18 1,09 0,03 0,50 0,13 0,28 0,38

Ssa#CX282192

HBA_SALSA RecName: Full=Hemoglobin subunit alpha; AltName: Full=Hemoglobin alpha 

chain; AltName: Full=Alpha-globin

0,83 0,55 0,63 -0,26 -0,77 -0,86 0,37 -0,74 -0,26 -0,78 -0,14 -0,26 -0,46 0,46 0,84 0,49 0,94 0,05 0,79 0,03 0,10 0,79

Ssa#DW574815 Diencephalon/mesencephalon homeobox protein 1-A

-1,21 -1,04 -0,21 -0,38 0,03 -0,57 -1,06 1,02 -0,08 -0,74 -0,86 0,85 0,01 1,11 0,40 0,57 0,17

Ssa#EG796415 Paraspeckle component 1 [Salmo salar]

-0,27 -0,35 -0,03 -0,12 1,80 0,92 0,26 0,37 -0,14 0,21 0,47 -0,24 -0,22 -0,30 0,88 1,03 0,03 0,37 0,08 0,22 0,48

Ssa#EL697882 Hemoglobin subunit alpha-4 [Oncorhynchus mykiss]

0,73 0,38 1,10 -0,21 -0,85 -0,93 0,21 -0,48 -0,21 -0,45 -0,22 0,02 0,05 0,61 0,62 0,03 1,01 0,04 0,71 0,05 0,17 0,61

Ssa#GRASP209147472EH domain-containing protein 4 [Salmo salar]

0,06 -0,59 0,22 0,16 1,14 0,56 0,74 0,13 1,19 -0,85 -0,60 -0,31 0,85 0,02 0,19 0,73 0,42 0,23

Ssa#GRASP209148042Heterogeneous nuclear ribonucleoprotein A0 [Salmo salar]

-0,15 0,42 -0,35 0,46 -0,99 -0,39 -0,86 -0,75 0,46 0,20 0,57 0,15 0,02 0,51 0,77 0,63 0,85 0,01 0,25 0,31 0,38 0,19

Ssa#GRASP209155167Transmembrane emp24 domain-containing protein 9 precursor [Salmo salar]

-0,13 0,97 0,30 0,26 -0,50 -0,53 -0,45 0,25 -0,02 0,91 0,35 1,29 0,01 1,68 -0,33 0,85 0,03 0,02 0,94 0,31 0,58

Ssa#GRASP209155273Carbonic anhydrase, CAH

0,35 0,08 1,06 0,04 -1,00 -1,55 0,10 -0,37 0,04 -0,27 -0,43 0,08 -0,25 0,06 0,60 -0,01 1,09 0,05 0,53 0,09 0,29 0,37

Ssa#GRASP209156229Chloride intracellular channel protein 2 [Salmo salar]

2,05 0,86 1,29 0,93 0,17 -0,38 0,56 0,45 0,97 0,33 0,85 0,31 0,81 -0,14 1,08 0,02 0,63 0,24 0,83 0,06

Ssa#GRASP209731181COMM domain-containing protein 5 [Salmo salar]

-0,20 0,41 0,43 -0,93 -1,43 -0,72 0,47 0,31 0,49 1,01 -0,25 1,39 -0,28 1,24 0,01 0,36 0,21 0,07 0,91

Ssa#GRASP209735451WW domain-binding protein 2 [Salmo salar]

1,00 0,69 0,13 0,50 -0,74 0,26 -0,79 0,09 0,49 0,63 0,01 0,32 0,34 0,38 -0,44 0,57 0,88 0,04 0,22 0,37 0,37 0,25

Ssa#GRASP209737435Pre-mRNA branch site protein p14 [Salmo salar]

-0,14 -0,24 0,96 0,21 -0,53 -0,68 -0,55 -0,69 0,22 0,01 0,02 -0,12 -0,64 -0,52 -0,73 -0,30 0,81 0,03 0,16 0,59 0,74 0,04

Ssa#GRASP2236477435-aminolevulinate synthase, erythroid-specific, mitochondrial precursor [Salmo salar]

0,84 0,35 1,57 0,52 -0,42 -0,68 0,11 0,21 0,52 -0,90 -0,30 0,22 -0,05 0,70 0,69 0,10 1,01 0,03 0,94 0,06 0,46 0,21

Ssa#GRASP223647967Tetratricopeptide repeat protein 14 [Salmo salar]

0,11 -0,38 0,40 0,63 0,91 1,48 1,25 0,48 0,66 0,07 0,30 0,75 0,66 0,05 0,53 -0,08 0,84 0,03 0,25 0,38 0,10 0,74

Ssa#GRASP223648549Wee1-like protein kinase [Salmo salar]

0,50 0,19 0,82 0,05 -0,67 -0,47 -0,35 0,82 0,10 -1,12 -0,38 -0,32 0,65 0,18 0,87 0,01 0,65 0,26 0,34 0,37

Ssa#KSS2104 Unknown

-0,03 0,27 0,33 -0,98 -0,68 -0,38 -1,44 0,34 -0,18 -0,92 -0,35 -0,48 -0,92 -0,16 1,06 0,01 0,45 0,31 0,67 0,03

Ssa#KSS4627 Tyrosine-protein kinase JAK1

0,51 -0,34 1,42 0,58 -1,16 -1,15 -1,01 0,58 0,02 0,70 0,46 -0,11 1,65 0,01 0,11 0,83 0,37 0,55

Ssa#S18891154 Tubulin beta-2C chain [Salmo salar]

0,27 0,17 0,91 -0,62 -1,68 -1,47 -0,12 -1,00 -0,61 -1,21 0,87 0,24 -0,29 0,16 -0,02 -0,31 1,25 0,04 0,36 0,54 0,30 0,40

Ssa#S19107760 Lectin precursor [Salmo salar]

-0,20 0,26 1,87 -1,67 -1,90 -1,91 -1,33 -2,06 -1,68 -0,99 -1,01 -1,24 2,74 -1,10 -2,17 1,86 0,05 1,29 0,20 0,50 0,71


[image: image2.emf]Ssa#S30239053 LIM domain only 7b - Ident 74

-0,47 -0,15 -0,26 -0,04 1,40 0,35 0,23 0,66 -0,03 -0,33 -0,05 0,35 0,58 0,09 0,18 0,08 0,89 0,02 0,21 0,25 0,47 0,02

Ssa#S30284283 Aspartate beta-hydroxylase domain-containing protein 2

-0,70 -0,16 -0,19 0,14 1,10 0,77 0,06 0,92 0,14 0,72 0,60 0,05 0,23 -0,99 -0,27 -0,31 0,94 0,02 0,60 0,05 0,11 0,73

Ssa#S30294453 ligase III DNA ATP-dependent-like [Salmo salar]

0,44 0,76 0,45 -0,34 -0,10 0,23 -0,88 0,45 0,33 -1,15 1,62 0,09 0,31 -0,19 0,82 0,04 0,68 0,27 0,10 0,85

Ssa#S31974575 Helicase-like transcription factor

1,00 1,25 0,57 -0,25 0,58 0,21 -0,58 0,56 0,05 0,05 -0,07 -1,35 0,20 0,33 0,95 0,04 0,80 0,02 1,22 0,10

Ssa#S32011322 ATP synthase subunit delta, mitochondrial precursor [Salmo salar]

0,15 1,10 -0,53 -0,99 -1,36 -1,70 -1,10 -0,96 -0,99 0,50 0,79 0,15 0,08 0,57 1,04 0,37 1,21 0,05 0,18 0,77 0,59 0,28

Ssa#S35542590 5-3 exoribonuclease 2 [Salmo salar]

0,01 -1,84 -0,05 0,08 1,63 0,94 0,93 0,10 -0,02 -1,86 0,16 0,59 0,20 1,62 0,04 0,14 0,86 0,77 0,23

Ssa#S35589397 Thymus-specific serine protease [Salmo salar]

0,69 0,05 1,09 -0,05 -0,87 -1,50 -0,13 -0,65 -0,05 -1,00 -0,76 0,27 -0,34 0,36 0,61 -0,14 1,23 0,02 0,83 0,08 0,32 0,39

Ssa#S35660708 Sec1 family domain containing 2 - Ident 88

0,30 1,00 0,57 1,41 -0,22 -0,10 -0,26 1,48 0,80 1,14 0,57 -0,19 -0,17 1,40 0,27 1,01 0,02 0,18 0,60 0,49 0,31

Ssa#S35694758 collagen Type XI Alpha2 [Salmo salar]

0,20 -0,58 0,19 0,30 1,10 0,40 0,53 1,52 0,28 -0,04 -0,29 0,80 1,16 0,52 0,12 0,18 0,86 0,04 0,16 0,63 0,47 0,19

Ssa#S35697379 fish virus induced TRIM protein [Oncorhynchus mykiss]

0,90 1,29 0,04 1,08 -0,74 -0,84 0,30 0,34 1,09 0,27 0,71 0,18 0,50 0,81 0,17 0,02 1,06 0,05 0,26 0,48 0,45 0,22

Ssa#S46933855 checkpoint suppressor 1-like [Salmo salar]

-0,12 0,57 0,73 0,86 -0,70 -0,05 -0,52 -0,39 0,85 0,48 -0,52 -0,28 0,14 1,40 -0,18 0,93 0,01 0,24 0,60 0,24 0,61

Ssa#S50676742 Hemoglobin subunit alpha-4 [Salmo salar]

0,41 0,24 0,97 0,17 -0,52 -1,16 0,17 -0,12 0,18 -0,16 -0,18 0,06 -0,59 0,79 0,61 -0,31 0,85 0,05 0,47 0,06 0,32 0,43

Ssa#S50678800 Hemoglobin subunit alpha [Salmo salar]

0,30 0,09 0,81 -0,05 -0,90 -1,28 0,11 -0,45 -0,05 -0,60 0,09 -0,05 -0,55 0,54 0,78 0,10 0,92 0,04 0,44 0,12 0,07 0,85

Ssa#S50837766 Scube3 - Ident 32

-0,30 -0,41 0,53 0,15 1,67 0,54 1,11 0,12 0,31 0,48 -0,11 -0,78 -0,32 1,23 -0,29 1,12 0,03 0,21 0,43 0,03 0,95

Ssa#TC102566 CTP synthase 1 [Salmo salar]

-0,06 0,67 0,96 0,74 -0,61 -0,07 -0,36 -0,02 0,74 -0,07 0,01 -2,12 -0,54 0,95 -0,66 0,20 0,84 0,02 0,94 0,20 0,59 0,22

Ssa#TC103655 Myosin-9 [Salmo salar]

0,46 1,25 0,73 -0,73 0,02 0,14 0,76 -0,41 0,72 0,72 1,02 0,48 0,01 1,00 0,05 0,36 0,40 0,31 0,46

Ssa#TC107590 1-phosphatidylinositol-4,5-bisphosphate phosphodiesterase delta-4 [Salmo salar]

-0,02 -0,36 -1,17 0,95 0,42 0,77 -1,16 0,20 -0,49 -0,38 0,01 1,23 0,03 0,04 0,96 0,23 0,57

Omy#S50900660 Vacuolar ATP synthase subunit G 1 [Oncorhynchus mykiss]

0,17 1,34 -0,97 -1,33 -1,14 -2,27 1,35 0,38 -0,23 0,51 2,18 0,02 0,60 0,53 0,38

Ssa#S18871203 Glutamyl-tRNA(Gln) amidotransferase subunit A_ mitochondrial [Glu-AdT subunit A]

0,97 1,80 0,36 0,24 -0,47 -0,72 0,73 0,18 0,29 1,53 0,03 0,66 1,15 0,11

Ssa#TC93803 Rexo1 protein - Ident 100

-0,22 -0,12 -1,11 -0,34 0,16 0,26 0,67 -0,34 -0,12 -0,61 0,75 0,81 0,04 0,11 0,46 0,33

Ssa#S35677833 Forkhead box protein A2

1,29 1,36 0,49 0,09 0,09 -0,40 0,50 0,63 0,72 0,46 0,80 1,12 0,03 0,47 0,11 0,24

Ssa#S50370759 Keratin, type I cytoskeletal 50 kDa [Salmo salar]

-1,56 -2,95 -0,39 -0,17 -0,72 -0,52 -0,83 1,82 0,05 1,73 1,42

Omy#BX869223 Cysteine rich transmembrane BMP regulator 1 (Chordin like)

-0,37 -0,44 -0,13 -0,22 -1,79 0,67 0,50 -0,07 -0,24 0,12 -1,00 0,25 0,52 1,08 -0,05 0,12 0,84 0,07 0,81 0,81 0,04

Omy#S15330322 Inositol oxygenase

0,81 0,29 0,65 0,23 -0,49 0,02 0,27 -0,09 0,23 -0,06 0,57 -0,38 0,18 -0,64 -0,45 0,57 0,04 0,25 0,32 0,82 0,01

Ssa#EG932205 CD209 antigen-like protein D [Salmo salar]

0,41 -0,59 -0,22 0,06 0,88 -0,53 -0,94 0,08 0,30 0,39 0,48 0,77 1,08 0,34 0,11 0,84 0,40 0,13 0,82 0,05

Ssa#GRASP209148592Eukaryotic translation initiation factor 3 subunit I [Salmo salar]

0,54 0,51 1,17 0,48 0,59 0,38 0,08 0,29 0,46 0,28 1,28 0,47 -0,04 -0,38 -0,38 0,28 0,34 0,13 0,05 0,87 0,80 0,01

Ssa#GRASP209152134Xaa-Pro aminopeptidase 3 [Salmo salar]

-0,35 0,13 -0,50 -0,08 0,60 0,57 -0,54 0,33 -0,15 1,01 0,57 0,72 0,60 0,11 0,12 0,72 1,01 0,01

Ssa#GRASP209154179Mediator of RNA polymerase II transcription subunit 6 [Salmo salar]

0,94 0,22 0,76 0,94 0,34 0,26 0,79 0,74 0,56 0,79 -0,21 -0,87 -0,28 0,13 0,70 0,08 0,70 1,10 0,02

Ssa#GRASP209154915Dr1-associated corepressor [Salmo salar]

-0,95 -0,04 0,21 -0,39 -0,67 -0,14 0,22 -0,34 -0,38 -0,50 0,84 -0,20 0,32 0,40 1,20 0,22 0,06 0,85 0,23 0,58 0,83 0,05

Ssa#GRASP209155173Mps one binder kinase activator-like 1A [Salmo salar]

0,04 -0,36 -0,21 -0,61 -0,17 0,16 -1,79 0,40 -0,62 0,16 -0,88 0,32 1,53 1,17 0,11 0,07 0,90 0,03 0,93 1,22 0,03

Ssa#GRASP209155191Pleckstrin homology domain-containing family A member 1 [Salmo salar]

0,84 0,55 0,09 0,99 -0,28 0,18 0,71 0,60 0,99 0,27 -0,81 0,52 -0,47 -0,57 -0,18 0,41 0,31 0,34 0,37 0,42 0,82 0,03

Ssa#GRASP209733311Endothelial differentiation-related factor 1 homolog [Salmo salar]

0,86 -0,08 0,97 1,33 0,36 1,05 2,02 1,35 0,10 0,19 -0,55 0,08 -0,38 0,32 0,37 0,52 0,22 0,67 0,90 0,05

Ssa#GRASP209736905Ribosome recycling factor, mitochondrial precursor [Salmo salar]

-0,34 -0,53 -0,11 -0,56 0,48 0,16 -0,27 0,86 0,44 0,23 0,95 0,75 0,35 0,35 0,66 0,13 0,97 0,02

Ssa#GRASP209737565Transmembrane protein 106B [Salmo salar]

-0,29 0,27 0,45 -0,44 0,77 0,39 -0,43 0,76 1,38 0,26 0,41 0,96 1,24 0,58 0,17 0,49 0,31 0,87 0,04

Ssa#GRASP221221007

Retinal rod rhodopsin-sensitive cGMP 3,5-cyclic phosphodiesterase subunit delta [Salmo 

salar]

-0,29 -0,71 -1,09 0,29 -0,05 0,95 0,16 0,25 -0,23 -0,97 -0,63 0,89 0,14 0,71 0,80 0,12 0,06 0,89 1,03 0,05

Ssa#GRASP223649253Ras-related and estrogen-regulated growth inhibitor [Salmo salar]

1,16 0,95 0,31 -0,06 1,00 -0,11 1,33 0,79 -0,07 0,44 -0,54 0,01 -0,88 -0,38 -0,60 -0,23 0,16 0,71 0,63 0,12 1,11 0,01

Ssa#KSS362 Copine III

0,59 0,88 -0,57 0,53 0,34 0,91 0,10 -0,04 -0,33 -0,25 0,15 0,63 0,25 0,41 0,37 0,88 0,03

Ssa#KSS3846 Unknown

0,91 -0,26 0,25 0,35 -1,50 0,03 -0,15 0,21 0,33 -0,87 0,01 -0,51 -1,15 -0,69 0,66 0,20 0,49 0,29 1,09 0,02

Ssa#S18880089 Dynamin-1-like protein

1,20 0,38 0,51 -0,27 0,48 0,00 0,91 -0,82 -0,27 0,07 -0,51 0,49 -0,08 -0,69 -0,19 -0,59 0,31 0,54 0,51 0,22 0,84 0,05

Ssa#S18889402 Ectodysplasin

0,67 -0,10 0,78 0,85 0,08 1,31 0,46 0,89 1,07 0,56 0,58 -1,44 0,05 -0,77 -0,16 0,07 0,88 0,22 0,41 1,13 0,03

Ssa#S18892272 hepcidin [Salmo salar]

-1,95 0,78 -2,11 -1,97 -1,59 -0,75 -2,83 -1,46 -1,97 0,03 0,06 -1,52 1,87 0,27 0,68 0,09 0,34 0,69 0,46 0,62 2,04 0,04

Ssa#S30285798 Vitellogenin 3 - Ident 28

1,04 0,71 0,46 0,74 -0,48 -0,94 -0,06 0,46 -0,48 -0,61 0,34 0,23 -0,50 -0,03 0,92 0,09 0,81 0,07 0,84 0,04

Ssa#S30289577 beta-1,3-galactosyltransferase [Salmo salar]

0,82 0,72 0,09 1,70 -0,41 -1,63 0,42 0,71 -0,74 -0,24 -0,44 0,66 0,54 0,02 0,95 1,02 0,02

Ssa#S30295879 Transportin 3

-0,60 0,37 0,74 0,15 0,81 0,03 -1,73 0,16 1,19 -0,10 -1,11 -0,43 -0,77 -0,82 0,46 0,55 0,25 0,61 0,95 0,02

Ssa#S31964202 Keratin 18

1,19 0,55 0,35 0,25 0,63 0,63 -0,24 0,72 0,23 -0,01 -0,25 0,91 -0,54 -0,05 -0,34 0,03 0,15 0,65 0,37 0,31 0,81 0,02

Ssa#S31967119 Small ubiquitin-related modifier 2 precursor [Salmo salar]

0,68 0,03 0,58 1,01 -0,34 0,01 -0,03 -0,27 1,01 -2,91 -0,84 0,63 -0,58 -0,35 -0,19 -0,03 0,73 0,02 1,10 0,27 0,86 0,01

Ssa#S31987671 Protein spire homolog 2 [Spir-2] - Ident 25

0,02 0,36 1,02 0,17 -0,14 -0,24 0,34 0,32 0,15 -1,41 0,53 -0,87 -0,77 -0,25 -0,46 0,32 0,27 0,79 0,17 0,89 0,03

Ssa#S35496324 Thrombospondin 4b

0,40 0,08 0,81 0,98 0,39 -0,06 0,16 0,84 0,42 0,48 -0,35 -0,64 -0,12 -0,78 0,06 0,86 0,15 0,57 0,90 0,02

Ssa#S35500323 Deoxyribonucleoside 5_-monophosphate N-glycosidase

-0,82 -0,64 0,46 0,11 0,51 -0,03 0,18 0,47 -0,13 -0,47 0,82 0,73 0,84 0,67 0,53 0,21 0,29 0,58 1,10 0,02


[image: image3.emf]Ssa#S35507006 macrophage myristoylated alanine-rich C kinase-like protein [Oncorhynchus mykiss]

1,31 1,04 0,53 0,71 0,45 0,01 1,36 -0,24 -0,02 0,05 0,57 0,61 0,02 0,49 0,55 1,08 0,02

Ssa#S35509837 Pancreatic progenitor cell differentiation and proliferation factor

-0,01 -0,49 -1,64 -0,43 -0,40 -0,75 -0,43 -0,44 0,99 -0,07 0,64 0,51 0,54 0,12 0,12 0,79 0,81 0,20 1,09 0,02

Ssa#S35545405 Tissue factor pathway inhibitor - Ident 34

1,14 0,10 0,62 0,66 -0,14 0,32 -1,35 -0,15 0,64 -1,14 -0,15 0,09 -1,33 0,27 -1,08 -0,55 0,96 0,06 0,77 0,12 1,30 0,02

Ssa#S35549782 Ubiquitin-like protein-1

0,79 0,47 0,05 -0,48 0,27 -0,97 0,73 -0,19 -0,48 0,54 0,25 -0,50 -1,05 -1,32 -0,28 0,25 0,61 0,26 0,53 1,09 0,05

Ssa#S35674890 Tyrosine-protein kinase JAK1 - Ident 45

1,06 0,32 -0,22 0,61 0,08 1,23 0,62 -0,60 -0,16 1,23 -0,87 0,38 -0,98 -1,49 0,21 0,71 0,17 0,74 1,18 0,05

Ssa#S35683837 WD repeat-containing protein 92

0,73 0,98 -0,02 -0,49 0,42 0,36 0,00 0,50 0,65 0,66 -0,48 -0,42 -0,59 -0,38 0,46 0,33 0,11 0,74 1,03 0,01

Ssa#S47729193 Annexin A2-A [Salmo salar]

-0,23 -0,37 -0,19 0,26 0,83 -0,40 -0,53 1,23 0,25 0,49 0,04 0,27 1,33 0,26 0,76 0,52 0,41 0,41 0,39 0,06 0,85 0,02

Ssa#S50683942 NBP - Ident 90

1,02 1,10 0,13 0,45 0,34 0,49 0,55 -0,87 0,45 0,19 0,63 -0,41 -0,09 0,11 -0,35 0,55 0,23 0,25 0,43 0,86 0,02

Ssa#S50837781 VHSV-induced protein-1

0,43 0,89 0,67 -0,26 1,93 -0,61 1,19 0,21 -0,26 -1,90 0,72 0,57 -1,51 -0,56 -0,73 0,05 0,25 0,70 0,65 0,36 1,12 0,03

Ssa#S54948117 CD4-like protein [Salmo salar]

1,28 0,28 -0,22 0,49 1,64 -1,04 0,17 -0,90 0,49 -0,27 0,65 -0,59 -0,51 -0,33 -0,52 0,49 0,51 0,17 0,71 0,95 0,02

Ssa#TC101630 Col6a2 protein - Ident 34

-0,47 -0,94 0,03 0,12 -0,94 0,31 -0,04 0,31 0,24 0,78 0,09 0,39 0,62 0,87 0,03

Ssa#TC105736 CD99 antigen precursor [Salmo salar]

0,42 0,79 0,56 -0,01 -0,44 0,10 0,56 -0,01 -0,03 0,19 -1,00 -0,15 0,35 -0,43 0,71 0,02 0,42 0,08 0,90 0,05

Ssa#GRASP223647463Cellular tumor antigen p53 [Salmo salar]

-1,29 -0,59 0,23 0,56 -1,15 0,55 0,86 0,38 0,20 0,59 0,99 0,20 1,80 1,33 0,02

Omy#CX153651 alpha-globin IV [Oncorhynchus mykiss]

0,77 0,59 0,91 0,01 0,23 -0,33 0,38 -0,38 0,01 -0,65 -0,45 -1,16 0,51 1,00 0,73 0,17 0,60 0,07 1,13 0,01 0,03 0,91

Omy#TC172518

Hemoglobin subunit beta; AltName: Full=Hemoglobin beta chain; AltName: Full=Beta-

globin

0,42 0,55 0,99 -0,10 -0,97 -0,89 0,50 0,87 -0,11 -0,83 -0,14 -0,41 -0,46 1,23 1,30 -0,31 0,59 0,30 0,84 0,02 0,03 0,96

Ssa#GRASP209152661PolyrC-binding protein 2 [Salmo salar]

0,53 1,06 0,61 -0,32 -0,50 -0,02 0,54 -0,34 -0,21 -0,35 -0,52 0,64 0,31 1,57 -0,17 0,46 0,33 0,82 0,03 0,12 0,81

Ssa#GRASP209732937Transcription initiation factor TFIID subunit 13 [Salmo salar]

-0,18 -0,35 -0,56 0,66 -0,82 -0,71 0,30 -0,88 0,68 0,96 1,13 0,20 -0,97 -0,60 0,46 -0,31 0,42 0,32 0,85 0,04 0,25 0,57

Ssa#GRASP223649363Conserved oligomeric Golgi complex component 6 [Salmo salar]

0,37 0,01 0,46 -0,09 1,07 1,26 -0,06 0,11 -0,09 -0,48 -1,21 -1,88 0,96 0,21 -0,21 0,18 0,41 0,30 1,10 0,04 0,10 0,74

Ssa#KSS4035 AF465782_1 ubiquinol-cytochrome c reductase core I protein [Oncorhynchus mykiss]

0,47 1,00 1,03 -0,31 -0,90 0,50 -0,76 -0,09 -0,04 0,41 0,45 1,07 0,07 1,13 0,02 0,40 0,18

Ssa#KSS651 ADP-ribosylation factor 1 - Ident 70

-0,22 0,23 -0,12 0,82 -0,07 -0,33 0,69 0,93 0,82 1,11 1,77 1,36 1,15 0,29 0,73 1,10 0,12 0,76 1,09 0,01 0,64 0,08

Ssa#S32000380 Cytochrome P450 2M1 [Salmo salar]

-0,50 -0,68 0,14 -0,05 -0,01 0,26 0,19 -0,14 -0,05 1,16 0,72 1,34 -2,55 -0,55 -0,17 0,80 0,34 0,16 1,06 0,03 0,35 0,65

Ssa#S35677266 reticulon 4 isoform 2 [Salmo salar]

-0,81 -0,50 -0,71 0,08 -0,64 -0,74 0,56 0,08 0,08 0,67 0,10 0,48 0,10 0,94 -0,45 -0,64 0,30 0,45 0,82 0,02 0,47 0,29

Ssa#S46932328 reticulon 4 [Oncorhynchus mykiss]

-0,85 -0,61 -0,76 0,26 -0,81 -0,08 0,80 -0,87 0,26 0,72 -0,18 0,65 0,15 0,95 -0,49 -0,66 0,25 0,61 0,85 0,04 0,48 0,32

Ssa#S47727546 Actin-related protein 2/3 complex subunit 4 [Salmo salar]

0,48 -0,17 0,91 -0,76 -0,13 -0,29 -0,88 -0,64 0,97 -0,76 0,02 0,85 0,17 1,01 0,05 0,33 0,61

Ssa#S48426831 VPAC1 receptor

-0,69 0,27 -0,41 0,50 0,25 -0,15 0,91 0,22 0,49 0,69 0,95 1,13 -0,30 0,17 0,22 -0,19 0,39 0,31 0,90 0,03 0,06 0,85

Ssa#KSS1667 Polymerase delta-interacting protein 2 [Salmo salar]

0,90 0,62 0,00 -0,66 -0,07 -0,10 -0,58 0,28 1,09 0,09 0,88 0,03

Omy#CA353707 transcription factor GATA-3 [Salmo salar]

-0,42 -2,47 -1,43 0,28 0,09 0,37 -1,46 0,73 1,69 0,05 1,07 0,41

Ssa#STIR32412 Zgc:153901Q08BZ7 Zgc:153901

-0,97 -0,81 -0,16 0,31 0,04 0,95 0,01

Ssa#STIR42753 small heat shock protein-like [Salmo salar]

-1,39 -1,05 -0,39 0,08 -0,31 0,14 1,02 0,02 1,36

Ssa#GRASP209154769Dematin, EPB49

1,01 -0,03 0,25 0,05 -0,41 0,08 0,62 -0,58 -0,87 -0,55 -0,49 0,74 0,03 0,95 0,94 0,01

Ssa#CX358203

Novel protein similar to vertebrate solute carrier family 24 (Sodium/potassium/calcium 

exchanger)_ member 3 (SLC24A3) - Ident 91

1,24 0,95 0,03 0,22 0,22 0,20 -2,92 0,89 -0,43 -0,03 -0,70 0,39 1,22 0,29 1,00 0,05

Ssa#GRASP221219299Eukaryotic translation initiation factor 1A, X-chromosomal [Oncorhynchus mykiss]

0,49 0,03 -0,01 0,70 -1,18 -0,62 -0,68 0,08 0,86 1,09 0,03

Ssa#KSS3107 SDA1 homolog [Salmo salar]

-0,79 -1,25 0,62 -0,34 0,06 0,32 -0,19 1,16 0,16 1,08 0,02

Ssa#S30239878 RNA binding motif protein 12

-2,01 -1,05 -1,58 -0,69 -1,60 -0,06 0,60 -0,40 0,65 0,85 0,72 0,37 1,83 0,01

Ssa#S35562605 interleukin-16 [Oncorhynchus mykiss]

0,15 0,86 -0,63 0,86 0,28 -0,32 -0,43 -0,36 1,13 0,06 0,90 0,88 0,05

Ssa#S35589700 Decorin - Ident 31

1,31 0,99 0,00 1,04 -0,23 0,13 -1,33 0,02 -0,43 1,15 0,84 0,19 1,73 0,05

Ssa#S47729168 T-cell surface glycoprotein CD3 zeta chain precursor [Salmo salar]

-0,61 -1,15 -0,23 -1,03 -0,22 0,04 0,70 0,56 0,44 0,40 0,37 0,84 0,09 1,13 0,01

Ssa#TC79926 B-cell linker protein [Salmo salar]

-0,32 -0,35 -0,02 0,62 0,60 0,49 1,19 0,64 0,19 1,09 0,03

Ssa#S31979331 Novel zinc finger protein - Ident 57

0,59 1,04 0,27 -0,06 -0,91 -0,34 0,54 1,25 0,04

Ssa#TC90520 Sestrin 3 - Ident 59

0,67 0,15 0,66 -1,90 -1,63 -0,58 -1,06 -0,42 2,40 1,58 0,01 0,91
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